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Figure S1 1H NMR spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S2 13C NMR and DEPT135 spectra of 1 in CD3OD  
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Figure S3 1D-TOCSY spectra of 1 in CD3OD 
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Figure S4 DQF-COSY spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S5 HSQC spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S6 HMBC spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S7 HSQC-TOCSY spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S8 H2BC spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S9 2D ROESY spectrum of 1 in CD3OD 
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Figure S10 1H NMR spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S11 13C NMR and DEPT135 spectra of 2 in CD3OD  
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Figure S12 1D-TOCSY spectra of 2 in CD3OD  
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Figure S13 DQF-COSY spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S14 HSQC spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S15 HMBC spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S16 HSQC-TOCSY spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S17 H2BC spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S18 2D ROESY spectrum of 2 in CD3OD 
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Figure S19 1H NMR spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S20 13C NMR and DEPT135 spectra of 3 in CD3OD 
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Figure S21 DQF-COSY spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S22 HSQC spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S23 HMBC spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S24 NOESY spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S25 1H NMR spectrum of 4 in CD3OD 
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Figure S26 13C NMR and DEPT135 spectra of 4 in CD3OD 
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Figure S27 1D-TOCSY spectra of 4 in CD3OD 
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Figure S28 DQF-COSY spectrum of 4 in CD3OD 
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Figure S29 HSQC spectrum of 4 in CD3OD 
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Figure S30 HMBC spectrum of 3 in CD3OD 
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Figure S31 H2BC spectrum of 3 in CD3OD  
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Figure S32 1H NMR spectrum of 6 in CD3OD 
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Figure S33 13C NMR spectrum of 6 in CD3OD 
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Figure S34 1H NMR spectrum of 7 in CD3OD 
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Figure S35 13C NMR spectrum of 7 in CD3OD  
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Figure S36 HPLC chromatograms for sugar identification 

 

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 21:30 作成日時: 2023/01/06 10:22
処

理
日時: 2023/01/06 10:22

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: EpiBreI
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 3
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 5.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.76 1.258E+08 0.000000   BV
2 4.75 1395775 0.000000   VV
3 5.06 5347141 0.000000   VV
4 6.43 12817333 0.000000   VV
5 7.10 23969 0.000000   TBB
6 7.53 403027 0.000000   TBV
7 8.44 79416 0.000000   TVB
8 9.56 3310230 0.000000   VV
9 11.61 2407731 0.000000   VV
10 12.44 6595 0.000000   TBB
11 13.10 1491898 0.000000   VV
12 13.97 3744406 0.000000   VV
13 15.38 1462338 0.000000   VV
14 16.11 409593 0.000000   VV
15 17.27 733900 0.000000   VV
16 20.84 11244526 0.000000   VV
17 22.17 7994749 0.000000   VB
18 25.72 42032 0.000000   BB
19 27.13 717582 0.000000   BB

1.795E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ番号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 21:30 作成日時: 2023/01/06 10:22
処理日時: 2023/01/06 10:22

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処理用分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: EpiBreI
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 3
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 5.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.76 1.258E+08 0.000000   BV
2 4.75 1395775 0.000000   VV
3 5.06 5347141 0.000000   VV
4 6.43 12817333 0.000000   VV
5 7.10 23969 0.000000   TBB
6 7.53 403027 0.000000   TBV
7 8.44 79416 0.000000   TVB
8 9.56 3310230 0.000000   VV
9 11.61 2407731 0.000000   VV
10 12.44 6595 0.000000   TBB
11 13.10 1491898 0.000000   VV
12 13.97 3744406 0.000000   VV
13 15.38 1462338 0.000000   VV
14 16.11 409593 0.000000   VV
15 17.27 733900 0.000000   VV
16 20.84 11244526 0.000000   VV
17 22.17 7994749 0.000000   VB
18 25.72 42032 0.000000   BB
19 27.13 717582 0.000000   BB

1.795E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 22:01 作成日時: 2023/01/06 10:22
処

理
日時: 2023/01/06 10:22

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: BreB
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 4
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 5.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm

0 5 10 15 20 25 30

保持時間(min)

0.0

0.2

0.4

0.6

0.8

1.0

吸光
度(

AU)

ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.76 1.154E+08 0.000000   BV
2 3.91 18426580 0.000000   VV
3 4.77 732754 0.000000   TBB
4 5.19 328638 0.000000   TBB
5 6.01 6214156 0.000000   VV
6 7.17 300517 0.000000   TBV
7 7.52 228848 0.000000   TVV
8 7.77 442350 0.000000   TVB
9 8.47 105327 0.000000   TBB
10 9.11 23517 0.000000   TBB
11 10.01 363191 0.000000   VV
12 11.33 2381731 0.000000   VV
13 12.43 16168 0.000000   TBB
14 13.08 897243 0.000000   VV
15 13.98 3662601 0.000000   VV
16 15.40 1089453 0.000000   VB
17 16.35 3156 0.000000   BB
18 17.17 46279 0.000000   BB
19 20.15 5085150 0.000000   BV
20 22.20 7265489 0.000000   VB
21 24.55 34608 0.000000   BB
22 27.17 1243872 0.000000   BB

1.643E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 20:59 作成日時: 2023/01/06 10:21
処

理
日時: 2023/01/06 10:21

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: breI
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 2
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 5.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.74 1.154E+08 0.000000   BV
2 3.87 16338960 0.000000   VV
3 4.77 257262 0.000000   TBV
4 5.18 346507 0.000000   TVB
5 6.01 4734713 0.000000   VV
6 7.17 193515 0.000000   TBV
7 7.52 168811 0.000000   TVV
8 7.75 420143 0.000000   TVV
9 8.44 161905 0.000000   TVB
10 9.98 73701 0.000000   TBB
11 11.16 478131 0.000000   VV
12 11.63 698503 0.000000   VV
13 12.47 102380 0.000000   VV
14 13.10 1199852 0.000000   VV
15 13.96 2470506 0.000000   VV
16 15.37 1201135 0.000000   VV
17 17.28 419549 0.000000   VB
18 19.70 41199 0.000000   BV
19 20.83 6997413 0.000000   VV
20 22.16 6727261 0.000000   VB
21 24.39 11393 0.000000   BB
22 25.66 7762 0.000000   BB
23 27.11 605668 0.000000   BB

1.591E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/17 15:07 作成日時: 2023/01/17 16:32
処

理
日時: 2023/01/17 16:31

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0601_002\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: LAra
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002
ﾊﾞｲｱﾙ: 2
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 1.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 2.70 55161507 0.000000   BV
2 7.28 8280 0.000000   TBV
3 8.16 957893 0.000000   TVB
4 10.85 130955 0.000000   BB
5 12.81 194195 0.000000   BB
6 13.94 2130 0.000000   BB
7 15.18 9191976 0.000000   BB
8 19.69 945 0.000000   BB
9 27.43 87913 0.000000   BB

65735794 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ 番 号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/17 14:36 作成日時: 2023/01/17 16:32
処 理 日時: 2023/01/17 16:32

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0601_002\
ﾃﾞｰﾀ処 理 用 分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: DAra
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002
ﾊﾞｲｱﾙ: 1
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 1.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 2.40 36406154 0.000000   BB
2 8.10 2837 0.000000   BB
3 9.46 275773 0.000000   BB
4 10.87 2164 0.000000   BV
5 11.33 70124 0.000000   VB
6 11.97 1458 0.000000   BB
7 13.15 146637 0.000000   BB
8 14.66 1556 0.000000   BB
9 16.20 2796781 0.000000   BB
10 21.56 1214 0.000000   BB
11 29.61 7504 0.000000   BB

39712202 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 23:03 作成日時: 2023/01/06 10:24
処

理
日時: 2023/01/06 10:24

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: DGlu
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 6
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 3.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.48 1.130E+08 0.000000   BV
2 6.97 1870150 0.000000   TBB
3 8.53 240379 0.000000   TBB
4 9.52 20195 0.000000   TBV
5 10.03 383897 0.000000   TVV
6 11.11 33904 0.000000   TVB
7 12.06 63093 0.000000   TBV
8 12.48 33074 0.000000   TVB
9 13.24 106933 0.000000   VV
10 13.96 19405300 0.000000   VB
11 20.30 2293695 0.000000   BB
12 24.57 121651 0.000000   BB
13 27.17 28480 0.000000   BB

1.376E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

14.0D-Glu

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/06 00:05 作成日時: 2023/01/06 10:25
処

理
日時: 2023/01/06 10:25

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: lRham2
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 8
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 4.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.70 1.230E+08 0.000000   BV
2 9.22 24137 0.000000   TBB
3 11.28 3359931 0.000000   BV
4 12.47 14893 0.000000   TBB
5 13.11 1547144 0.000000   VB
6 15.43 2346930 0.000000   BB
7 16.99 43246 0.000000   BB
8 20.33 904783 0.000000   BV
9 22.14 22609720 0.000000   VB

1.539E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

22.1
D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0601 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/17 16:40 作成日時: 2023/01/17 18:55
処

理
日時: 2023/01/17 18:55

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0601\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: DGal
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0601
ﾊﾞｲｱﾙ: 4
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 1.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 2.53 45630853 0.000000   BV
2 6.32 1033431 0.000000   TBB
3 8.74 93201 0.000000   TBV
4 9.47 28545 0.000000   TVV
5 10.37 169304 0.000000   TVV
6 10.80 34008 0.000000   TVB
7 12.17 8643061 0.000000   VB
8 13.64 2271 0.000000   BB
9 14.27 2579 0.000000   BB
10 14.66 54 0.000000   BB
11 19.73 272364 0.000000   BV
12 21.65 73167 0.000000   VB
13 23.69 464 0.000000   BB
14 26.71 812 0.000000   BB

55984114 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

12.2

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/17 15:38 作成日時: 2023/01/17 16:31
処

理
日時: 2023/01/17 16:31

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0601_002\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: DMan
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0601_002
ﾊﾞｲｱﾙ: 3
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 1.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 2.63 51123379 0.000000   BV
2 4.45 785999 0.000000   TBV
3 4.96 178199 0.000000   TVB
4 5.50 8332 0.000000   TBB
5 6.74 5352 0.000000   BV
6 7.29 47262 0.000000   VB
7 8.34 4648642 0.000000   BV
8 9.17 116991 0.000000   TBB
9 9.84 99157 0.000000   TBB
10 11.30 191171 0.000000   BV
11 11.71 274003 0.000000   VV
12 12.63 42380 0.000000   VV
13 13.18 19097 0.000000   VV
14 13.88 26183 0.000000   VV
15 14.68 950480 0.000000   VB
16 17.30 398 0.000000   BB
17 19.88 4934 0.000000   BB
18 21.68 3626 0.000000   BB
19 22.88 1690 0.000000   BB
20 26.76 1539 0.000000   BB

58528814 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

8.3

L-Rham

D-Gal

D-Man

D-2000 Elite: kampo ｼﾘｰｽﾞ: 0598 ﾚﾎﾟｰﾄ名: modified ｼｽﾃﾑ: Sys 1

ﾍﾟｰｼﾞ

番
号:  1 / 2

D-2000 HPLC ｼｽﾃﾑ ﾏﾈｰｼﾞｬ ﾚﾎﾟｰﾄ

分析日時: 2023/01/05 23:34 作成日時: 2023/01/06 10:25
処

理
日時: 2023/01/06 10:24

ﾃﾞｰﾀﾊﾟｽ名: C:\USERS\愛知学院大\DESKTOP\YAKUYOSIGEN\kampo\DATA\0598\
ﾃﾞｰﾀ処

理 用
分析ﾌｧｲﾙ: Sugar analysis

ｼｽﾃﾑ(ﾃﾞｰﾀ収集): Sys 1
ｱﾌﾟﾘｹｰｼｮﾝ(ﾃﾞｰﾀ): kampo
ｻﾝﾌﾟﾙ名: LGlu
注入回数: 1 of 1

ｼﾘｰｽﾞ: 0598
ﾊﾞｲｱﾙ: 7
ﾊﾞｲｱﾙﾀｲﾌﾟ: UNK
注入量: 3.0 ul

ｻﾝﾌﾟﾙｺﾒﾝﾄ:  

ｸﾛﾏﾄﾀｲﾌﾟ: 固定波長ｸﾛﾏﾄ, 250 nm
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ﾋﾟｰｸ定量: 面積
定量計算方法: 絶対検量線法
ﾌｧｸﾀ1: 1.000

NO RT 成分名 面積 濃度1 BC

1 3.49 1.128E+08 0.000000   BV
2 5.44 16855 0.000000   TBB
3 7.54 1723815 0.000000   TBV
4 8.54 18498 0.000000   TVB
5 9.14 7938 0.000000   TBV
6 9.54 153700 0.000000   TVV
7 10.02 57431 0.000000   TVB
8 11.11 377127 0.000000   VV
9 11.64 434208 0.000000   VV
10 12.74 13851750 0.000000   VV
11 13.93 17082 0.000000   TBB
12 17.36 286200 0.000000   BB
13 20.45 362089 0.000000   BB
14 22.89 53434 0.000000   BB
15 23.96 23625 0.000000   BB
16 25.79 28501 0.000000   BV
17 27.17 228157 0.000000   VB

1.305E+08 0.000000   

ﾚﾎﾟｰﾄﾋﾟｰｸの判定ﾚﾍﾞﾙ: 0

12.7
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